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I. DESCRIPCION DEL CONTENIDO DEL PROGRAMA DEL CURSO O ASIGNATURA

A) OBIJETIVO GENERAL

Proveer al estudiante de términos, conceptos, principios, y teorias para realizar calculos
cuantitativos, integrar la informacidn aprendida, entender y evaluar la naturaleza de la evidencia
cientifica, investigar y aprender sobre temas especificos para identificar las estrategias usadas en
la literatura especializada, enfatizando los avances y herramientas disponibles en el campo de la
Bioquimica en el Siglo XXI.

B) DESCRIPCION DEL CONTENIDO

TEMAS Y SUBTEMAS TIEMPO
(Horas)

Tema l. Introduccién 4

Subtema I.1 Principales avances e hitos de la Biéquimica en el siglo XXI

Tema Il. Técnicas Basicas 8

Subtema Il.1 Espectrofotometria

Subtema 1.2 Inmunologia para exploracidn de proteinas

Subtema I1.3 Purificacion de proteinas

Tema lll. Estructura y funcidn de proteinas 10




Subtema Ill.1 Bioinformatica

Subtema Il1.2 Interaccion proteina-proteina

Subtema I11.3 Evolucidn de proteinas

Tema IV. Edicién génica 4

Tema V. La Era dmica 10

Subtema V.1. Transcriptémica

Subtema V.2 Protedmica

Subtema V.3 Metaboldmica

Tema VI. Estudio de casos practicos 12

Subtema VI.1 Discusién de articulos

Subtema VI.2 Seminario de investigacion

Total 48
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lll. PROCEDIMIENTO O INSTRUMENTOS DE EVALUACION

La evaluacion del curso se hard con tareas en los temas | al V (30%), por participacion en los
temas de discusidn en tema de VI (50%) y por la exposicion del seminario de investigacion
(20%).

ACTIVIDADES DE APRENDIZAJE
El curso es informativo en su primera parte y formativo en la segunda. Los temas del primer al
quinto tema se impartiran mediante una exposicion por parte de los profesores. En el tema VI se
les daran diversos articulos a los alumnos y en mesa redonda, moderada por el profesor, se
analizara cada trabajo. Por ultimo, se asignara un tema en el primer dia de clase, cada alumno
debera entregar un esquema de lo que expondran al finalizar a la mitad del curso y exponerlo en
el seminario de investigacion.




