
 

I. DATOS DEL PROGRAMA Y LA ASIGNATURA 
NOMBRE DEL 
PROGRAMA 

MAESTRÍA EN CIENCIAS EN EL USO, MANEJO Y PRESERVACIÓN DE LOS RECURSOS 
NATURALES 

NOMBRE DE LA 
ASIGNATURA 

Bioquímica Avanzada 

CLAVE 9302 
 

TIPO DE ASIGNATURA OBLIGATORIA         OPTATIVA X 
 

TIPO DE ASIGNATURA TEÓRICA x PRACTICA  TEÓRICA-PRACTICA   
 

NÚMERO DE HORAS 48 
NÚMERO DE CREDITOS 6 
FECHA DE ÚLTIMA ACTUALIZACIÓN 18/01/2019 

 

RESPONSABLE DE LA ASIGNATURA Hernández Cortés Martha Patricia 
PROFESORES PARTICIPANTES 
 

García Carreño Fernando  
Rojo Arreola Liliana  
Rivera Pérez Crisalejandra  
Paz García David 

 

I. DESCRIPCIÓN DEL CONTENIDO DEL PROGRAMA DEL CURSO O ASIGNATURA 
A) OBJETIVO GENERAL 

Proveer al estudiante de términos, conceptos, principios, y teorías para realizar cálculos 
cuantitativos, integrar la información aprendida, entender y evaluar la naturaleza de la evidencia 
científica, investigar y aprender sobre temas específicos para identificar las estrategias usadas en 
la literatura especializada, enfatizando los avances y herramientas disponibles  en el campo de la 
Bioquímica en el Siglo XXI.  

 

B) DESCRIPCIÓN DEL CONTENIDO 
TEMAS Y SUBTEMAS TIEMPO 

(Horas) 
Tema I. Introducción 4 
Subtema I.1 Principales avances  e hitos de la Bióquimica en el siglo XXI   
Tema II. Técnicas Básicas 8 
Subtema II.1 Espectrofotometría  
Subtema II.2 Inmunología para exploración de proteínas  
Subtema II.3 Purificación de proteínas  
Tema III. Estructura y función de proteínas 10 

 



Subtema III.1 Bioinformática  
Subtema III.2 Interacción proteína-proteína  
Subtema III.3 Evolución de proteínas  
Tema IV. Edición génica 4 
Tema V. La Era ómica  10 
Subtema V.1. Transcriptómica  
Subtema V.2 Proteómica  
Subtema V.3 Metabolómica  
Tema VI. Estudio de casos prácticos 12 
Subtema VI.1 Discusión de artículos  
Subtema VI.2 Seminario de investigación  

Total 48 
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III. PROCEDIMIENTO O INSTRUMENTOS DE EVALUACIÓN 
La evaluación del curso se hará con tareas en los temas I al V  (30%), por participación en los 
temas de discusión en tema de VI (50%) y por la exposición del seminario de investigación   
(20%).  

 
ACTIVIDADES DE APRENDIZAJE 

El curso es informativo en su primera parte y formativo en la segunda. Los temas del primer al 
quinto tema se impartirán mediante una exposición por parte de los profesores. En el tema VI se 
les darán diversos artículos a los alumnos y en mesa redonda, moderada por el profesor, se 
analizará cada trabajo. Por último, se asignará un tema en el primer día de clase, cada alumno 
deberá entregar un esquema de lo que expondrán al finalizar a la mitad del curso y exponerlo en 
el seminario de investigación. 

 


